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Rozdziat faz ciecz—ciecz (LLPS) to proces prowadzacy do powstawania dynamicznych,
nieobtonionych struktur w komorce, ktore odgrywajg istotng role m.in. w organizacji
chromatyny [1]. Kluczowymi uczestnikami tych proceséw sg biatka MeCP2 i HP1a
— pierwsze wigze metylowane DNA, drugie tgczy sie z histonami i uczestniczy w formowaniu
heterochromatyny. Mutacje genu MECP2 zaburzajgce LLPS s3 powigzane z zespotem
Retta, ciezkim zaburzeniem neurorozwojowym [2]. Cho¢ funkcje MeCP2 i HP1a byty dotad
analizowane niezaleznie, pojawita sie hipoteza, ze oba biatka mogg ze sobg bezposrednio
oddziatywac i wspolnie regulowac strukture chromatyny [3].

Celem pracy byto zbadanie potencjalnej interakcji pomiedzy fragmentem MeCP2 (pierwsze
55 aminokwaséw) a réznymi wariantami HP1a (petna dlugosé¢, sama domena dimeryzujgca
CSD, oraz CSD z koncem C). Fragment MeCP2 otrzymano metodg ekspresji w bakteriach
i oczyszczono chromatograficznie. Nastepnie zarejestrowano widma NMR, ktére umozliwity
przypisanie sygnatéw poszczegdlnym aminokwasom i identyfikacje reszt biorgcych udziat
w oddziatywaniu biatek.

Wyniki wskazujg na dwa typy interakcji: hydrofobowe oraz elektrostatyczne, z ktorych
te drugie cechujg sie wiekszg dynamikg. Najsilniejsze oddziatywanie zaobserwowano dla
izolowanej domeny CSD, a obecnos¢ dalszych fragmentdw HP1a (np. odcinka
C-kohcowego) ostabiata wigzanie. Dodatkowe pomiary z wykorzystaniem spektroskopii
UV-Vis wykazaty, ze MeCP2 zaburza zdolnos¢ HP1a do tworzenia kondensatow (LLPS),
co moze miec istotne znaczenie dla regulacji chromatyny w warunkach fizjologicznych.
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