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Dehydrogenaza  mleczanowa  (LDH,  EC  1.1.1.27)  jest  enzymem  oksydoreduktazowym
obecnym w cytoplazmie komórek ludzkich. Składa się z tetramerów zbudowanych z dwóch
typów  podjednostek:  H  (sercowej)  i  M  (mięśniowej),  które  mogą  tworzyć  pięć  różnych
izoform. Izoformy te są specyficznie rozmieszczone w organizmie: LDH-1 i LDH-2 dominują
w sercu i białych krwinkach, LDH-3 w płucach, a LDH-4 i LDH-5 głównie w mięśniach[1].
Zróżnicowanie aktywności izoenzymów LDH w surowicy krwi mogłoby być wskaźnikiem
diagnostycznym,  odzwierciedlającym  zmiany  metaboliczne  i  ułatwiającym  zrozumienie
patologicznych zmian w tkankach.

Celem badania było opracowanie systemu przepływowego do analizy całkowitej aktywności
LDH oraz jej izoenzymów przy użyciu różnych inhibitorów. Przeprowadzono eksperymenty z
trzema inhibitorami: tiocyjanianem guanidyny[2], mocznikiem[3] i nadchloranem sodu[4], w
celu zbadania ich wpływu na aktywność LDH. Wyniki pozwoliły określić optymalne stężenia
inhibitorów  oraz  czas  inkubacji   enzymu  z  inhibitorem.  Opracowana  metoda  została
zweryfikowana poprzez analizę próbek  surowic  kontrolnych oraz rzeczywistych. Uzyskane
wyniki  mogą  być  istotne  dla  diagnostyki  różnych  chorób,  wspierając  lepsze  zrozumienie
mechanizmów  patologicznych  i  przyczyniając  się  do  rozwoju  skuteczniejszych  strategii
terapeutycznych.

Podsumowanie:
Opracowany  układ  analityczny  wykazał  wysoką  skuteczność  i  precyzję  w  oznaczaniu
zarówno całkowitej  aktywności LDH, jak i  jej  frakcji  izoenzymów. Dzięki  temu możliwe
było wykrycie  chorób,  które mogłyby pozostać  niezauważone przy  oznaczaniu  całkowitej
aktywności  LDH.  W  szczególności,  metoda  ta  okazała  się  wartościowa  w  diagnostyce
onkologicznej, umożliwiając identyfikację specyficznych frakcji LDH i określenie tkanki lub
narządu  dotkniętego  patologią.  Całokształt  przeprowadzonych  badań  potwierdza,  że
opracowany układ analityczny ma duży potencjał kliniczny i może znacząco przyczynić się
do poprawy jakości diagnostyki medycznej.
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